
 
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
82210021.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
82210017.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK102480.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
8730021.q   MPRRHDALRLLLLVVVVAAADAATEADALLAWKAGLQDG~AAALSGWSRAAPVCAWRGVACDAAAGGAR~~VTSLRLRGAGLGGGLDALDFAALPALAELDLNGNNFTGAIPASISRLRSLASLDLGNNGFSDSIPPQLGDLSGLVDLRLYNNNLVGAIPHQLSRLPKVAHFDLGANYLTDEDFAKFSPMPTVTFMSLYL 
8730016.q   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40420011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40420009.q  ~~~~~~~~~MAHAVHRHGGISLRSQQMALLHWKSTLQSTGPQMRSSWQASTSPCNWTGITCRAAHQAMSWVITNISLPDAGIHGQLGELNFSSLPFLTYIDLSSNSVYGPIPSSISSLSALTYLDLQLNQLTGRMPDEISELQRLTMLDLSYNNLTGHIPASVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NLTMITELSIHR 
30680882.p  ~~~~~~~~~~~MNKTNPERKISLTSFKERMACKEKPRDLQVLLIISIVLSCSFAVSATVEEANALLKWKSTFTN~~~~~~~~~~~~~~~QTSSSKLSSWVNPNTSSFCTSWYGVACSLGSIIRLNLTNTGIEGTFEDFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FSSLPNLTFVDLSM 
30680877.p  ~~~~~~~~~~~MNKTNPERKISLTSFKERMACKEKPRDLQVLLIISIVLSCSFAVSATVEEANALLKWKSTFTN~~~~~~~~~~~~~~~QTSSSKLSSWVNPNTSSFCTSWYGVACSLGSIIRLNLTNTGIEGTFEDFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FSSLPNLTFVDLSM 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
82210021.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
82210017.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK102480.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
8730021.q   NSFNGSFPEFILKSGNVTYLDLSQNTLFGKIPDTLPEKLPNLRYLNLSINAFSGPIPASLGKLTKLQDLRMAANNLTGGVPEFLGSMPQLRILELGDNQLGGPIPPVLGQLQMLQRLDIKNSGLSSTLPSQLGNLKNLIFFELSLNQLSGGLPPEFAGMRAMRYFGISTNNLTGEIPPVLFTSWPELISFQVQNNSLTGK 
8730016.q   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPNLEHLNLSSNQFSGEIPASLAKLTKLQSVVLGSNLLHGGVPPVIGNISGLRTLELSGNPLGGAIPTTLGKLRSLEHINVSLAGLESTIPDELSLCANLTVIGLAGNKLTGKLPVALARLTRVREFNVSKNMLSGEVLPDYFTAWTNLEVFQADGNRFTGE 
40420011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40420009.q  NMVSGPIPKEIGMLANLQLLQLSNNTLSGEIPTTLAN~LTNLDTFYLDGNELSGPVPPKLCKLTNLQYLALGDNKLTGEIPTCIGNLTKMIKLYLFRNQIIGSIPPEIGNLAMLTDLVLNENKLKGSLPTELGNLTMLNNLFLHENQITGSIPPGLGIISNLQNLILHSNQISGSIP~GTLANLTKLIALDLSKNQINGS 
30680882.p  NRFSGTISPLWGRFSKLEYFDLSINQLVGEIPPELGD~LSNLDTLHLVENKLNGSIPSEIGRLTKVTEIAIYDNLLTGPIPSSFGNLTKLVNLYLFINSLSGSIPSEIGNLPNLRELCLDRNNLTGKIPSSFGNLKNVTLLNMFENQLSGEIPPEIGNMTALDTLSLHTNKLTGPIP~STLGNIKTLAVLHLYLNQLNGS 
30680877.p  NRFSGTISPLWGRFSKLEYFDLSINQLVGEIPPELGD~LSNLDTLHLVENKLNGSIPSEIGRLTKVTEIAIYDNLLTGPIPSSFGNLTKLVNLYLFINSLSGSIPSEIGNLPNLRELCLDRNNLTGKIPSSFGNLKNVTLLNMFENQLSGEIPPEIGNMTALDTLSLHTNKLTGPIP~STLGNIKTLAVLHLYLNQLNGS 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
82210021.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGLHPNLVYIDMSSNKLYGQLSH~RWGECAKLTTLRASNNRITGVIPSSMGKLSQLGRLDVSSNEIEGHIPPEIGN 
82210017.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK102480.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
8730021.q   IPPELGKASKLNILYLFTNKFTGSIPAELGELENLTELDLSVNSLTGPIPSSFGNLKQLTKLALFFNNLTGVIPPEIGNMTALQSLDVNTNSLHGELPATITALRSLQYLAVFDNHMSGTIPADLGKGLALQHVSFTNNSFSGELPRHICDGFA~LDHLTANYNNFTGALPPCLKNCTALVRVRLEENHFTGDISEAFGV 
8730016.q   IPTAITMASRLEFLSLATNNLSGAIPPVIGTLANLKLLDLAENKLAGAIPRTIGNLTSLETLRLYTNKLTGRLPDELGDMAALQRLSVSSNMLEGELPAGLARLPRLVGLVAFDNLLSGAIPPEFGRNGQLSIVSMANNRFSGELPRGVCASAPRLRWLGLDDNQFSGTVPACYRNLTNLVRLRMARNKLAGDVSEILAS 
40420011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTMFHNRLTGSLPREFENLTGIPDLWLDNNQFSGHLPAYVCMGGRLKTFMVSVNTFDGPIPRSLKTCTSLVRIAVHKNQLTGDISEHFGVYPHLKTVSLAYNRFSGQITP~NWVASPQLEEMYFQGNMITGVLPPALSKLSNLGVLRLDLNNISGEIPAEFGN 
40420009.q  IPQEFGNLVNLQLLSLEENQISGSIPKSLGNFQNMQNLNFRSNQLSNSLPQEFGNITNMVELDLASNSLSGQLPANICAGTSLKLLFLSLNMFNGPVPRSLKTCTSLVRLFLDGNQLTGDISKHFGVYPKLKKMSLMSNRLSGQISP~KWGACPELAILNIAENMITGTIPPALSKLPNLVELKLSSNHVNGVIPPEIGN 
30680882.p  IPPELGEMESMIDLEISENKLTGPVPDSFGKLTALEWLFLRDNQLSGPIPPGIANSTELTVLQVDTNNFTGFLPDTICRGGKLENLTLDDNHFEGPVPKSLRDCKSLIRVRFKGNSFSGDISEAFGVYPTLNFIDLSNNNFHGQLSA~NWEQSQKLVAFILSNNSITGAIPPEIWNMTQLSQLDLSSNRITGELPESISN 
30680877.p  IPPELGEMESMIDLEISENKLTGPVPDSFGKLTALEWLFLRDNQLSGPIPPGIANSTELTVLQVDTNNFTGFLPDTICRGGKLENLTLDDNHFEGPVPKSLRDCKSLIRVRFKGNSFSGDISEAFGVYPTLNFIDLSNNNFHGQLSA~NWEQSQKLVAFILSNNSITGAIPPEIWNMTQLSQLDLSSNRITGELPESISN 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
800                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
82210021.q  VVSLFNLSLANNMLQGTIPKEVGSLQNLEYLDLSSNNLSGQIHGSIENCLKLRLLRLGHNRLDGSIPVKLGMLVSLQELLDLSDNSFSGIIPSQLGALSMLEALNLSHNTLNGSIPSSFQGMISLSSLDVSYNNLEGPVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HINFLEE 
82210017.q  MVSLFNLSLANNLLHGNIPEELGSLQNLEYLDLSLNNLSGPIQGSIENCLKLQSLRLGHNHLGGSIPIKLGMLTYLQELLDLSDNSFAGIIPSQLSGLNMLEALNLSHNTLNGSIPPSFKGMISLSSMDVSYNNLEGPVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HIKFLEE 
AK102480.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
8730021.q   HPKLVYLDVSGNKLTGELSSAWGQCINLTLLHLDGNRISGGIPAAFGSMTSLKDLNLAGNNLTGGIPPVLGNIR~~VFNLNLSHNSFSGPIPASLSNNSKLQKVDFSGNMLDGTIPVAISKLDALILLDLSKNRLSGEIPSELGNLAQLQILLDLSSNSLSGAIPPNLEKLITLQRLNLSHNELSGSIPAGFSRMSSLES 
8730016.q   HPDLYYLDLSGNSFDGELPEHWAQFKSLSFLHLSGNKIAGAIPASYGAMS~LQDLDLSSNRLAGEIPPELGSLP~~LTKLNLRRNALSGRVPATLGNAARMEMLDLSGNALDGGVPVELTKLAEMWYLNLSSNNLSGEVPPLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KMRSLTT 
40420011.q  LKSLYKLNLSFNQLSGSLPAQLGKLSNLGYLDVSRNNLSGPIPDELGDCIRLESLKINNNNIHGNLPGTIGNLKGLQIILDASNNKLDGLLPQQLGTLQMLEILNLSHNQFRGSLPSSIASMLSLTVLDVSYNNLEGPLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AGHLLQN 
40420009.q  LINLYSLNLSFNKLSGSIPSQLGNLRDLEYLDVSRNSLSGPIPEELGRCTKLQLLRINNNHFSGNLPATIGNLASIQIMLDVSNNKLDGLLPQDFGRMQMLVFLNLSHNQFTGRIPTSFASMVSLSTLDASYNNLEGPLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AGRLFQN 
30680882.p  INRISKLQLNGNRLSGKIPSGIRLLTNLEYLDLSSNRFSSEIPPTLNNLPRLYYMNLSRNDLDQTIPEGLTKLS~QLQMLDLSYNQLDGEISSQFRSLQNLERLDLSHNNLSGQIPPSFKDMLALTHVDVSHNNLQGPIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DNAAFRN 
30680877.p  INRISKLQLNGNRLSGKIPSGIRLLTNLEYLDLSSNRFSSEIPPTLNNLPRLYYMNLSRNDLDQTIPEGLTKLS~QLQMLDLSYNQLDGEISSQFRSLQNLERLDLSHNNLSGQIPPSFKDMLALTHVDVSHNNLQGPIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DNAAFRN 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
82210021.q  APIE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WFMHNKKLCGTVKALP~~~PCDLNQKGGQGKKFK~~SILLGIVGAAGMSIVFIMSLVAWQCKRKKY~~~~GEQSENGVG~~~~~~~~DAKVFSVWNFEGGEACRQIFETTKYFNETHCIGTGGNGSVYRAQLPTGEIFAVKKIHMMEY~~~~~~~~DELIFKREIDALTRIRHRNI 
82210017.q  APVE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WFVHNKHLCGTVKALP~~~PCNLIQKGGKGKKFR~~PILLGVAAAAGISVLFITALVTWQRRKMKS~~~~VEQSENGAG~~~~~~~~NTKVFSVWNFDGGDVCKQSFEATENFNGTHCIGMGGNGSVYRAQLPTGEIFAVKKIHMTED~~~~~~~~DELIFKREVDALMSIRHRNI 
AK102480.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFSVLNFDGGNAYEQIIEATENFSEKYCIGAGGYASVYVAKLSNGKNFAVKKINATENGRLI~~~~NEQMFYREIEATMQIRHKNI 
8730021.q   VDFSYNRLTGSIPSGNVFQNASASAYVGNSGLCG~DVQGLTPCDISSTGSSSGHHKRV~~VIATVVSVVGVVLLLAVVTCIILLCRRRPR~~~~~EKKEVESN~~~~~~TNYSYESTIWEKEGKFTFFDIVNATDNFNETFCIGKGGFGSVYRAELSSGQVVAVKRFHVADTGDIP~DV~NKKSFENEIKALTEVRHRNI 
8730016.q   LDLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNPGLCGHDIAGLNSCSSNTTTGDGHSGKTR~~LVLAVTLSVAAALLVSMVAVVCAVSRKARRAAVVVEKAETSASGGGGSSTAAAVQASIWSKDTTFSFGDILAATEHFNDAYCIGKGSFGTVYRADLGGGRAVAVKRLDASETGDACWGV~SERSFENEVRALTRVRHRNI 
40420011.q  ASIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WFIHNKVIAS~~~~~~~~~~~~~~~GHHKPKLLS~~LLLPIVLVV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NFDGRLAFEDIIRATENFNDKHIVGIGGSGKVYKARLQDGNVVIVEKLHPVEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ESN 
40420009.q  ASAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WFLNNKGLCGNLSGLP~~~SCYSAPGHNKRKLFR~~FLLPVVLVLGFAILATVVLGTVFIHNKRKP~~~~~~QESTTAK~~~~~~~~GRDMFSVWNFDGRLAFEDIVRATEDFDDKYIIGAGGYGKVYRAQLQDGQVVAVKKLHTTEEGLGD~~~~~EKRFSCEMEILTQIRQRSI 
30680882.p  APPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AFEGNKDLCGSVNTTQGLKPCSITSSKKSHKDRN~~LIIYILVPIIGAIIILSVCAGIFICFRKRT~~~~KQIEEHTDS~~~~~~ESGGETLSIFSFDGKVRYQEIIKATGEFDPKYLIGTGGHGKVYKAKLPN~AIMAVKKLNETTDSSISNPS~TKQEFLNEIRALTEIRHRNV 
30680877.p  APPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AFEGNKDLCGSVNTTQGLKPCSITSSKKSHKDRN~~LIIYILVPIIGAIIILSVCAGIFICFRKRT~~~~KQIEEHTDS~~~~~~ESGGETLSIFSFDGKVRYQEIIKATGEFDPKYLIGTGGHGKVYKAKLPN~AIMAVKKLNETTDSSISNPS~TKQEFLNEIRALTEIRHRNV 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPK~~EILG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTGGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HPNI 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSREKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIKGEAETRVAVKTVNESASLRERIEFLNEASVMKGFTCHHV 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGEEVAVKIFSSREERSWFR~~~~~~~~~EAEIYQTVMLRHENI 
 



 
 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      
1200                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
82210021.q  VKLFGYCSAVH~~~~GKFLVYEYMDRGSLSRYLENHNIAI~~~~ELDWMRRISIVKDVANALSYIHHDCFAPIVHRDITSNNILLDQEFRACISDFGIAKVLDVEASNCTKLAGTK~~~~GYLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELAYTTRVTE 
82210017.q  VKLFGYCSAVH~~~~VKFLVYEYMDRGSLSRYLENHNTAI~~~~ELDWMRRINIVKDVDNALSYIHHDCFAPIVHRDITSNNILLDLEFRACISDFGIAKILDVEASNCTKLAGTK~~~~GYLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELAYTTRVTE 
AK102480.q  VKVFGYCCTAR~~~~DKFIVYKYMKGGNLLTALKSYRSAS~~~~ELDWKRRLCIAQDVAHALSYLHHDCSDPIVHRDVTTKNILLDLEFRACLSDFGIAKILDADGSGHTRLAGTK~~~~GYLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELAYTTKVTE 
8730021.q   VKLHGFCTSGD~~~~YMYLVYEYLERGSLGKTLYGEEGKK~~~~KMDWGMRVKVVQGLAHALAYLHHDCNPAIVHRDITVNNILLESDFEPRLCDFGTAKLLGGASTNWTSVAGSY~~~~GYMAPGKNERKKLRSDLFKIVLHIIVIHESTEVITICRTLKDCHWEKELLKFRQVRHRTINTYRLRLFLAEFAYTMRVTE 
8730016.q   VKLHGFCAMGG~~~~YMYLVYELAERGSLGAVLYGGGGGGGC~~RFDWPARMRAIRGVAHALAYLHHDCSPPMIHRDVSVNNVLLDPDYEPRVSDFGTARFLVPGRSTCDSIAGSY~~~~GYMAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELAY~MRVTT 
40420011.q  VKLYGFCFHPN~~~~YNFLVYDYIQRGSLYMTLKNEELAK~~~~ELDWSKRVTLVKDVAQALSYLHHDCSPPIIHRDITSNNILLDTAFKAYVSDFGTARILKPDSSNWSALAGTY~~~~GYIAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELSFTCVVTE 
40420009.q  VKLYGFCSHPE~~~~YRFLVYEYIEQGSLHMTLADDELAK~~~~ALDWQKRNILIKDVAQALCYLHHDCNPPIIHRDITSNNILLDTTLKAYVSDFGTARILRPDSSNWSALAGTY~~~~GYIAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELSYTSLVTE 
30680882.p  VKLFGFCSHRR~~~~NTFLVYEYMERGSLRKVLENDDEAK~~~~KLDWGKRINVVKGVAHALSYMHHDRSPAIVHRDISSGNILLGEDYEAKISDFGTAKLLKPDSSNWSAVAGTY~~~~GYVAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GTLFDP~~~~ 
30680877.p  VKLFGFCSHRR~~~~NTFLVYEYMERGSLRKVLENDDEAK~~~~KLDWGKRINVVKGVAHALSYMHHDRSPAIVHRDISSGNILLGEDYEAKISDFGTAKLLKPDSSNWSAVAGTY~~~~GYVAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELAYAMKVTE 
2phk_Phk    IQLKDTYETNT~~~~FFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLS~~~~~~~EKETRKIMRALLEVICALHKLN~~~IVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDP~GEKLREVCGTP~~~~SYLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIIECSMNDNHPGYGK 
1ir3_IRK    VRLLGVVSKGQ~~~~PTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLNAKKFVHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDXXRKGGKGLLP~~VRWMAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ESLKDGVFTT 
1ias_TGFbR  LGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEG~~~MIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EVLDDSINMKHFESFK 
 
 
 
 
                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      
1400                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
82210021.q  KCDVYSFGVLVFELFMGHHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GDFLLSFSMAKES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTLKDLLDARIPLP~~~~~~~~~~~~ 
82210017.q  KCDVYSFGVLVFELFMGCHPPLPTVAAAAAAGMPPRRRRRVRPPLPPSPPLLSSTTATPPPTPPVGTPKSEAADRRPPPARRRLPLVSAAAVEEEDGEWHPLPLSAADLSLPLTLPTGQTFLWRRTSLSPLRFTGAVGPHLVSLSHLPSSDGRLAFLLHNNGGSSSSSVPAAARAALSDYLNAAVPLADLWRRFAAADAR 
AK102480.q  KCDVYSFGVVVLELLMGSHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GDFVSSISCPSKKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TPMKDLLDTRLPPP~~~~~~~~~~~~ 
8730021.q   KCDVYSFGVVALEVMMGKHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GDLLTSLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AISSSEEDDLLLKDILDQRLDAP~~~~~~~~~~~~ 
8730016.q   KCDVYSFGVVAMEMLMGKYP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGLISSLQHSPQSLSAEGHDGSGGGGGEEASASASRRLLLKDVVDQRLDAP~~~~~~~~~~~~ 
40420011.q  KCDVYSFGVVVLEVVMGKHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MELLQTLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSEQQHTLVKEILDERPTAP~~~~~~~~~~~~ 
40420009.q  KCDVYSFGMVMLEVVIGKHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLLQHLT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSRDHNITIKEILDSRPLAP~~~~~~~~~~~~ 
30680882.p  ~~~~~~LDKLVVDLTR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LW~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGRVEIMVRFGLFGLN~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30680877.p  KCDVYSFGVLTLEVIKGEHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GDLVSTLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSPPDATLSLKSISDHRLPEP~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    EVDMWSTGVIMYTLLAGSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FWHRKQMLMLRMIMSGNYQFG~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    SSDMWSFGVVLWEITSLAEQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YQGLSNEQVLKFVMDGGYLDQ~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  RADIYAMGLVFWEIARRCSIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GIHEDYQLPYYDLVP~~~~~~~~~~~~~~~SDPSVEEMRKVVCEQKLRPN~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 
                    1410      1420      1430      1440      1450      1460      1470      1480      1490      1500      1510      1520      1530      1540      1550      1560      1570      1580      1590      
1600                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
82210021.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~KAETASEIFRVIMAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQCLDPNPSRRPTMQHVTRMFSTAEGPSNPDHLHVDIIIPAYYQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
82210017.q  FAEVSARLGGGGARVLRQDPVECVFQFLCSSNNNIARIEKMVWALAGYGERLGEVGGYQFHQFPTIERLARVSEQELRDAGFGYRAKYIVGTAKILQAKPGGGEKWLASLRTRELPEVIEALCTLPGVGPKVAACVALFSLDQNHAIPVDTHVWKVATQYLMPELAGKSLTPKLSVAVADAFVAKFGNYAGWAQNVLFIG 
AK102480.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~AGEVASEIFGLITVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IQCLHPNPSTRPTMPSAIHLFSKFSRAVDLDYLHADIMEFCLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
8730021.q   ~~~~~~~~~~~~~~~~TGQLAEEVVFIVRIA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGCTRVNPESRPSMRSVAQEISAHT~QAYLSEPFKLITISKLTDYQK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
8730016.q   ~~~~~~~~~~~~~~~~AGKLAGQVVFAFVVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSCVRTSPDARPTMRAVAQELAARR~RPILDRPFEMIKIGDLTNSHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40420011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~TTAEEESIEILIKVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ISCLEASPHARPTMMEAYQTLIQQHSSSSCPIRFNEVTLEQLRNT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40420009.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~TTTEEENIVSLIKVV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FSCLKASPQARPTMQEVYQTLIDYQTSSFLSKNCSRVILDELWDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30680882.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FNQIKTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFCFG~~LKFFLTMGWIWFSF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30680877.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~TPEIKEEVLEILKVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLCLHSDPQARPTMLSISTAFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~SPEWDDYSDTVKDLVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PDNCPERVTDLMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPEVSFFHSEENK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~IPNRWQSCEALRVMAKIMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
                    1610      1620      1630  
            ....|....|....|....|....|....|. 
82210021.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
82210017.q  QLSAQKLMVAETTNTSTKPTKRKRSGNNVKT  
AK102480.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
8730021.q   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
8730016.q   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
40420011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
40420009.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
30680882.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
30680877.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


